COMPTE_RENDU_FICROS_INVENT_PARAM_SITEWEBPOM

4/05/04

C. Pocho

· Obj : Réaliser un inventaire des paramètres mesurés (données issues du site web Pomme) mis en rapport avec les fichiers rosette. Il s’agit plus exactement d’une table d’information de fichiers (pour chaque n° de station et de bouteille on sait s’il y a un fichier de données ou non)
· Rq : pour des facilités de lecture le même tableau est effectué mais cette fois-ci pour chaque leg, il s’agit d’une table d’information de fichiers par leg : « ficros_invent_param_sitewebpom_PAR_LEG.doc »
· Procédure : 

· Créer un nouveau dossier au sein du répertoire « fichiers_rosette_complets » que l’on nomme « ficros_invent_param_sitewebpom » (emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficros_invent_param_sitewebpom)

1/  POUR LES PROFILS VERTICAUX : Utilisation du fichier de référencement rosette :

· Copier/coller les fichiers rosette dernière version (« ficroscontr_cfinauxpxly.xls » et « ficroscontrup_cfinauxpxly.xls ») de PO à P3 pour chaque leg

· Ne conserver que la trame principale des fichiers rosette, c'est-à-dire :

· N° ligne

· N° station

· N° btl

· Prof

· Excepté pour P0 :
· N° ligne

· Pomme

· Cast

· Position btl

· Prof

· Lister les catégories de paramètres du site web en col (données issues du site web pomme)

· Exemple : absorption particulaire, assimilation d’azote, etc.

· Cocher la case (mettre une croix au sein de la colonne correspondante) lorsque le paramètre a été mesuré (exemple : pour la station 1001, btl n° 1, de l’absorption particulaire a été mesurée, donc on case la case)
Autre possibilité : définir un système de codage : 0=absence et 1=présence de mesure(s) au sein du fichier considéré (données du site web de pomme)

Rq : ce système de codage est basé sur le n° de station et le n° de btl pour tous les paramètres excepté pour l’assimilation d’azote où il s’agit du n° de station et de la profondeur

· Le système de codage a été intégré au sein des programmes matlab de concatenation (cf dossier « ficrosdcoord_donpomweb », emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficrosdcoord_donpomweb)

· Détail de la modification du prog matlab pour insérer le codage :
· On insère une col supplémentaire lors de la lecture du fichier dosage

bidon11= ones(ntros,7)*NaN  ; %je dois donc remplir bidon avec les lignes de ydos.

%bidon11= ones(ntros,8)*NaN  ; %je dois donc remplir bidon avec les lignes de ydos.

%RQ: le fait de rajouter 8 colonnes alors qu'il n'y a que 7 colonnes de données à insérer permet de créer une col présence/absence de données (cf aussi ligne 116 du prog:  bidon11(ntr,:)=[ydos(indntd,:) 1];  )

%cette col supplémentaire sera supprimée par la suite au sein du fichier résultat excel

%autre solution: on passe deux fois le prog: une fois avec, une fois sans

· On met en place un codage (inscrit en dernière col du fichier résultat) lors de la mise en correspondance des deux fichiers

indntd=find((nstados==nstaros(ntr))&(nbtldos==nbtlros(ntr)));

    if size(indntd,1)==1;

        bidon11(ntr,:)=ydos(indntd,:) ;

        %bidon11(ntr,:)=[ydos(indntd,:) 1]; %cf lignes 76 à 78

        nbid =nbid+1; %mise en place d'un compteur (pour verification)

    end

    if size (indntd,1)>1; disp('plus qu une ligne avc meme btl et meme station');

        disp('ligne fichier dosage  station'); disp(nstados(indntd(1,1)));disp(indntd);   

    end

    % si indntd est vide je laisse les Nan dans bidon1

· Création d’un nouveau dossier « detail_des_fichiers_invent_param_sitewebpom »

· Les fichiers résultats de codage sont insérés au sein du dossier « detail_des_fichiers_invent_param_sitewebpom » (emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficros_invent_param_sitewebpom\detail_des_fichiers_invent_param_sitewebpom) et sont enregistrés en .xls

· Lors de l’enregistrement en .xls on effectue deux modifications :

· La première consiste à supprimer les col inutiles dans le cas présent (c'est-à-dire les col des données pomme web résultant de la concatenation) excepté la dernière col où figure notre codage (1 s’il y a des données, NaN s’il n’y a rien). On obtient alors un fichier contenta la trame principale des fichiers rosette et une colonne de codage

· On vient ensuite remplacer ces NaN de la dernière col par des 0 (« zéro ») et on enregistre le fichier

· On effectue un copier / coller de la dernière col de ces fichiers résultats au sein des fichiers « p1l1_ficrosdown_inventparam.xls »

· On obtient ainsi pour chaque leg une table d’information de fichiers

· Rq : ce travail a été effectué pour tous les leg de pomme 1, 2 et 3 (rien pour l’instant pour pomme0)

· Présentation partielle du tableau obtenu (tableau incomplet) :

Exemple : pour la station 1001 bouteille 10 nous disposons de données au sein du fichier « absorption_PxLy_soumis_adet » (rq : mais il n’est pas précisé ici de quel paramètre il s’agit)
	Présence ou absence de mesure de certains paramètres issus des données du site web de Pomme
	
	

	Fichier rosette (ficroscontr_cfinauxp1l1.xls)
	(absorption_PxLy_soumis_adet)
	(absorption_PxLy_soumis_aphyto)
	
	assimiazotecarb_p1l1

	 
	 
	 
	 
	1= présence
	1= présence
	
	1= présence

	 
	 
	 
	 
	0=absence
	0=absence
	Assimilation 
	0=absence

	N° ligne
	N° station
	N° position btl
	Prof dbars
	en fonction nstation et nbtl
	en fonction nstation et nbtl
	d'azote
	en fonction nstation et nbtl

	1
	1001
	1
	2000.3
	0
	0
	
	0

	2
	1001
	2
	1501.7
	0
	0
	
	0

	3
	1001
	3
	1001.2
	0
	0
	
	0

	4
	1001
	4
	800
	0
	0
	
	0

	5
	1001
	5
	601.2
	0
	0
	
	0

	6
	1001
	6
	500.9
	0
	0
	
	0

	7
	1001
	7
	401.1
	0
	0
	
	0

	8
	1001
	8
	301.8
	0
	0
	
	0

	9
	1001
	9
	199.6
	0
	0
	
	0

	10
	1001
	10
	150.9
	1
	1
	
	0

	11
	1001
	11
	100.3
	1
	1
	
	0

	12
	1001
	12
	76.5
	1
	1
	
	1

	13
	1001
	13
	62.1
	0
	0
	
	0

	14
	1001
	14
	62.7
	0
	0
	
	0


· Corrections effectuées le 11/08/04 :

· Rajout des doublets au sein des fichiers « pxly_ficrosdown_inventparam.xls » pour p1l1, p1l2, p2l1, p2l2, p3l1 (rien pour p0 et p3l2)
· Ces rajouts se situent aussi bien en ligne qu’en colonne, c'est-à-dire aussi bien au sein de la trame (col A à D) qu’au niveau des paramètres (col E à la fin, c'est-à-dire assimi azote, etc.)
· Un tableau des doublets est effectué :
	Leg
	N° STATIONS où doublets
	N° BTL où doublets
	NBRE TOTAL DE LIGNES DU FICHIER
	Nombre de doublets par leg
	Contrôle du nombre de lignes 
(nombre de lignes du fichier trame sans doublet+nbre de doublet par leg=nbre total de lignes du fichier)

	P0
	Non traité
	Non traité
	1980
	Non traité
	Non traité

	P1L1
	1005
	Deux fois btl 1
	1900
	7
	1893+7=1900

	
	1007
	Deux fois btl 24
	
	
	

	
	1064
	Deux fois btl 5, 6, 9, 10
	
	
	

	
	1069
	Une btl en surface
	
	
	

	P1L2
	1087
	Deux fois btl 4
	1284
	3
	1281+3=1284

	
	1092
	Deux fois btl 12, 13
	
	
	

	P2L1
	2035
	Deux fois btl 10
	1704
	2
	1702+2=1704

	
	2051
	Deux fois btl 7
	
	
	

	P2L2
	2276
	Deux fois btl 7, 8, 9, 10, 11, 12, 17, 18, 19, 21, 23
	1245
	12
	1233+12=1245

	
	2408
	Deux fois btl 1
	
	
	

	P3L1
	3019
	Deux fois btl 24
	1991
	1
	1990+1=1991

	P3L2
	/
	/
	1334
	0
	1334


· Les fichiers d’inventaire des paramètres mesurés sont validés. Le contrôle effectué n’a détecté aucune erreur. Le nombre total de lignes de ces fichiers correspond effectivement au nombre de lignes des fichiers trame auxquels il convient les doublets
· Un exemple des fichiers est présenté ci-dessous :
	Présence ou absence de mesure de certains paramètres issus des données du site web de Pomme
	
	

	Fichier rosette (ficroscontr_cfinauxp1l1.xls)
	(absorption_PxLy_soumis_adet)
	(absorption_PxLy_soumis_aphyto)
	
	assimiazotecarb_p1l1

	 
	 
	 
	 
	1= présence
	1= présence
	
	1= présence

	 
	 
	 
	 
	0=absence
	0=absence
	Assimilation 
	0=absence

	N° ligne
	N° station
	N° position btl
	Prof dbars
	en fonction nstation et nbtl
	en fonction nstation et nbtl
	d'azote
	en fonction nstation et nbtl

	1
	1001
	1
	2000.3
	0
	0
	
	0

	2
	1001
	2
	1501.7
	0
	0
	
	0

	3
	1001
	3
	1001.2
	0
	0
	
	0

	4
	1001
	4
	800
	0
	0
	
	0

	5
	1001
	5
	601.2
	0
	0
	
	0

	6
	1001
	6
	500.9
	0
	0
	
	0

	7
	1001
	7
	401.1
	0
	0
	
	0

	8
	1001
	8
	301.8
	0
	0
	
	0

	9
	1001
	9
	199.6
	0
	0
	
	0

	10
	1001
	10
	150.9
	1
	1
	
	0

	11
	1001
	11
	100.3
	1
	1
	
	0

	etc
	etc
	etc
	etc
	etc
	etc
	etc
	etc

	95
	1004
	23
	23.2
	1
	1
	
	0

	96
	1004
	24
	5.4
	1
	1
	
	0

	97
	1005
	1
	1998.9
	0
	0
	
	0

	98
	1005
	1
	1998.9
	
	
	
	

	99
	1005
	2
	1998.7
	0
	0
	
	0

	100
	1005
	3
	1502.1
	0
	0
	
	0

	101
	1005
	4
	1500.9
	0
	0
	
	0

	102
	1005
	5
	994.1
	0
	0
	
	0

	103
	1005
	6
	994.7
	0
	0
	
	0

	104
	1005
	7
	799.3
	0
	0
	
	0


Modification effectuée en décembre 2004 (suite à la mise à jour d’octobre 2004 des données pomme web) :

Rajout des paramètres suivants : 




Paramètre photosynthétique pour p1l1, p2l1, p3l1 (nouveau paramètre)

Paramètre fluo variablepour p1l1, p2l1, p3l1 (nouveau paramètre)

2/  POUR LES PROFILS HORIZONTAUX (CONTINUS DE SURFACE) : Utilisation du fichier de référencement THERMOall :

· On effectue la même chose que pour le fichier rosette

· Paramètres traités :

· Carbone inorganique dissous issu de la mise à jour d’octobre 2004 pour p1l1, p2l1 , p3l1
